Fylogenetisk trad, NJ metod baserat pa analys av HBV hela
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D

Genotyp D

15-07473

L—é‘féﬁ%ﬂ*

Genotyp

16-02919

Genotyp E

Ge n Otyp A = 5-19727

13-17380
14320161

Genotyp

Genotyp B

/ayw3

kluster

e 13-15256-1

A/adw?
kluster



