2012-2013: Stammar
kopplade till det "Nordiska
utbrottet”

Fylogenetiskt trad baserat pa sekvenser frédn hepatit A-fall rapporterade i
Sverige*, region VP1-2A (~460 nt).

(Maximum likelihood, PhyMI 3.0.1)

"grenfarg”:
—— Hepatit A-fall i Sverige
2006-2016, samt 2017 (t
0 m 170503)

Hepatit A-fall i Sverige
= 2016, markerade med
rod pil i tradet «

= Internationella
referenssekvenser

2014: Utbrottet i Uppsala
(Klustret innehdller dven
stammar som cirkulerat i
Sverige 2009, 2010).
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*Tradet visar ej samtliga fall
rapporterade i Sverige.
Framférallt akuta fall med trolig
inhemsk smitta har sekvenserats.



